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Enzima: DNA polimerasa ¢29 *
Cantidad: 500 unidades / 5 pg (50 pl)
2000 unidades / 20 pg (200 pl)

No. Catalogo: XP0910101
No. Catalogo: XP0910201
Concentracion: 10 U/pl (0.1 pg/pl)

Peso Molecular: 66 kDa

Origen: células de E.coli portadoras del gen 2 del fago ¢$29 de Bacillus subtilis

Condiciones de almacenamiento: -20°C

* S6lo para uso en investigacion

MATERIALES CANTIDAD
Magniphi® DNA polimerasa ¢$29 (10 U/pl) 500 unidades / 2000 unidades
Mezcla de Reaccién 10X 1ml

DNA ¢29 digerido con Hindlll (250 ng/pl) 20 pl (10 reacciones control)

X-POL BIOTECH S.L. C/ Santiago Grisolia 2-PCM. Tres Cantos. Madrid-Espafia. +34 91 804 67 39

Caracteristicas

= Gran capacidad para acoplar la sintesis de DNA al desplazamiento de la banda que no estd
siendo copiada (1)

® Elevada procesividad (>70 kb sin disociarse del DNA molde) (1)

Alta fidelidad (debido a su baja tasa de insercién de errores -1 por cada 10°-107
nucledtidos- y a su actividad exonucleasa 3’-5’ con capacidad correctora de errores) (2, 3)

® Elevado rendimiento de DNA amplificado que puede ser utilizado directamente para
aplicaciones posteriores (4,5)

Aplicaciones *

= Sintesis procesiva de DNA acoplada al desplazamiento de banda (1)

= Rolling-Circle Amplification (RCA) (4)

= Multiple-Displacement Amplification (MDA) de genomas lineales (5)

Definicion de Unidad de Actividad

= Una unidad de enzima cataliza la incorporacién de 1.1 pmol de dAMP en el DNA de $29
digerido con Hindlll en 10 minutos a 30°C.

Condiciones de ensayo: 50 mM Tris-HCl (pH 7.5), 1 mM DTT, 10 mM MgCl,,500 ng DNA de

$29 digerido con Hindlll, 0.2 pM dATP (incluir 2 uCi [a-”P] dATP), 200 |.I_M dGTP, 200 uM
dCTP y 200 uM dTTP. Ver Control de actividad para mds detalles.

Mezcla de almacenamiento

= El enzima es suministrado en: 25 mM Tris-HCl (pH 7.5), 200 mM NaCl, 1 mM EDTA, 1 mM
DTT, 0.15% (v/v) Tween 20, 10 mM sulfato aménico y 50% (v/v) glicerol.

Mezcla de reaccion 10X

= 500 mM Tris-HCI (pH 7.5), 100 mM MgCl,, 10 mM DTT y 500 mM KCl.

Inactivacion
* 10 minutos a 65°C.

Control de calidad

= Magniphi® DNA polimerasa ¢29 carece de actividad endonucleasa tanto sobre DNA de
cadena sencilla (DNA circular covalentemente cerrado de M13mp18) como sobre DNA de
cadena doble (RF-1 del DNA de ¢X174) tras una incubacion de 4 horas a 30°C.

= Magniphi® DNA polimerasa ¢$29 es capaz de replicar el DNA de cadena sencilla de M13
hibridado al primer universal de manera procesiva (>70 kb) y acoplada al desplazamiento de
banda sin la ayuda de proteinas accesorias (1)

Control de actividad

= Marcaje de los extremos del DNA de $29 digerido con HindlIl:

Condiciones de ensayo: en un volumen de 25 pl, cada reaccién contiene 50 mM Tris-HCl (pH
7.5), 10 mM MgCl,, 1 mM DTT, 500 ng DNA de $29 digerido con Hindlll, 1 U (10 ng) Magniphi®
DNA polimerasa ¢$29, 0.2 uM dATP (incluir 2 uCi [0-32P] dATP), 200 uM dGTP, 200 uM dCTP y
200 uM dTTP. Tras una incubacion de 10 minutos a 30°C, la incorporacién total de nucleétido
puede ser cuantificada a partir de la radiacion Cerenkov tras filtracion en columnas de

Sephadex G-50 (1). Los productos marcados pueden ser detectados mediante electroforesis en
gel de agarosa (0.7-1%) y posterior autorradiografia.

Notas

* . . " 3 s ‘. " s
= " Algunas aplicaciones en las que esta enzima seria utilizable podrian requerir la concesién de
una licencia. Para mas informacion visite www.xpolbiotech.com
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