DNA polimerasa de phi29 (229 DNApol)

Descripcion

La DNA polimerasa de 829 es una enzima monomeérica (66 kDa) responsable de la
replicacion del DNA del bacteriéfago ©29. Entre sus principales caracteristicas destacan su
capacidad para acoplar el desplazamiento de banda a la sintesis de DNA y su elevada
procesividad (Figura). Estas propiedades, junto con su alta fidelidad, debida a la combinacién
de su capacidad para discriminar el nucleétido correcto y su actividad exonucleasa correctora
de errores, la han convertido en una herramienta biotecnolégica muy valiosa empleada en
procesos de amplificacion de DNA. Su uso ha permitido solventar dos de los problemas que
habitualmente limitan los procedimientos existentes de amplificacion, la fidelidad de la sintesis
y la longitud de los productos obtenidos.

Por otra parte, la capacidad de la DNA polimerasa de @29 para utilizar como molde
moléculas circulares de DNA de cadena sencilla le permite llevar a cabo la amplificacién a
través del mecanismo de Rolling-Circle Amplification (RCA), sintetizando mas de 10 copias del
DNA molde original en forma de largas moléculas concateméricas de DNA de cadena sencilla.
Ademas, como se ha demostrado, la DNA polimerasa de 929 puede ser combinada con
primers para llevar a cabo, de manera muy eficiente y fiel, la amplificacion isotérmica de DNA
de cadena doble acoplada al desplazamiento de banda tanto de genomas circulares como
lineales, amplificandose hasta 10° veces la muestra original. Los productos de amplificacién
que se originan pueden ser digeridos o secuenciados directamente sin necesidad de ningun
paso previo de purificacion.
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Aplicaciones _t

m Generacion de sondas multicopia de DNA de cadena sencilla a partir de moldes
circulares y un unico oligonucledétido iniciador.

m Amplificacién de DNA plasmidico mediante sintesis por desplazamiento de banda con
iniciadores de secuencia al azar (RCA).

m Amplificacién de DNA gendmico lineal mediante sintesis por desplazamiento de banda
con iniciadores de secuencia al azar (MDA).

m Marcaje de extremos de DNA 3’-recesivos con nucledtidos naturales o modificados (e.g.,
ddNTP, DIG-dUTP).

m Obtencién de extremos romos a partir de extremos de DNA 3’-recesivos.
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Notas legales

T Algunas aplicaciones, en las que esta enzima seria utilizable, podrian requerir la concesion de
una licencia. Para mas informacion visite www.xpolbiotech.com
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